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Prítomnosť polymorfizmov reparačných génov prispieva k individuálnej susceptibilite jedincov k rozvoju karcinómu pľúc. Cieľom práce bolo sledovanie polymorfizmov génov hOGG1 a XRCC1, ktoré zohrávajú dôležitú úlohu v DNA bázovej excíznej reparácii. Do štúdie typu case-control bolo zaradených 309 pacientov, z toho 238 mužov a 71 žien. Kontrolnú skupinu tvorilo 339 pacientov. Genómová DNA bola extrahovaná z periférnej krvi a polymorfizmy génov (hOGG1 Ser326Cys, XRCC1 Arg339Gln) boli identifikované pomocou RLFP-PCR metódy. Rozdiely v distribúcii genotypov a frekvencie alel medzi kontrolnou skupinou a pacientmi boli vyhodnotené pomocou chí-kvadrát testu. OR a 95 % konfidenčný interval (95 % Cl) bol použitý k výpočtu rizika rozvoja karcinómu pľúc vo vzťahu tak k jednotlivým polymorfizmom ako aj k ich kombináciám.

Distribúcia alel ako aj frekvencia genotypov pre oba sledované gény je v súlade s literárnymi údajmi o ich výskyte v kaukazkej populácií. Prítomnosť polymorfizmov génov hOGG1 a XRCC1 u žien predstavuje vyššie riziko u žien ako u mužov. U žien prítomnosť genotypov hOGG1 Ser/Cys+Cys/Cys (OR = 0,72; P = 0,5) predstavuje znížené riziko karcinómu pľúc. Dvojnásobne vyššie riziko nádorového ochorenia predstavuje genotyp XRCC1 Gln/Gln (OR = 2,32; P = 0,19) v rovnaní s genotypom XRCC1 Arg/Arg. V porovnaní kombinácií genotypov Arg/Arg+Ser/Ser taktiež predstavuje dvojnásobné riziko kombinácia genotypov Arg/Arg+Ser/Cys (OR = 2,45; P = 0,19) a Arg/Gln+Ser/Ser (OR = 2,3; P = 0,08). Štatisticky významné riziko u žien predstavuje kombinácia Gln/Gln+Ser/Ser (OR = 7,36; P = 0,012). U mužov sme nezaznamenali výrazný vplyv polymorfizmov sledovaných génov na rozvoj karcinómu pľúc.
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