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Bakteriofágy (prokaryotické vírusy) sú vírusy napádajúce baktérie. Ich výskyt je 

podmienený prítomnosťou baktérií a teda ich môžeme nájsť v každom prostredí. 
Najbohatším zdrojom je more, kde sa vyskytujú fágové častice v počtoch až 104−107 
na mL [1]. Vysoká koncentrácia bakteriofágov sa pozorovala aj v bachore prežú-
vavcov [2]. V súčasnosti sú bachorové bakteriofágy len málo preskúmané [3]. Druh 
Enterococcus faecalis je prirodzenou súčasťou gastrointestinálneho traktu živočí-
chov, ale je zároveň najrozšírenejším druhom enterokokov spôsobujúcich infekcie u 
človeka. O bakteriofágoch infikujúcich tento druh je však veľmi málo známe. 

Bakteriofág MSF1 je tretím bakteriofágom izolovaným z bakteriálneho druhu 
Enterococcus faecalis. Pre podrobnejšiu charakterizáciu genómu tohto bakteriofága 
sa pripravili génové banky MSF1 fágovej DNA v hostiteľskom organizme Escherichia 
coli. Fragmenty DNA (> 600 bp) sa klonovali v klonovacom vektorom systéme 
pUC118/EcoRI a pUC118/HincII. Čiastočne sa sekvenovalo 10 častí fágovej DNA s 
celkovou veľkosťou 10664 bp a obsahom GC párov 37 %. Charakterizoval sa lytický 
modul a gén kódujúci metylázu. Všetky získané sekvencie vykazujú významnú 
podobnosť (viac ako 95 %) s už známymi sekvenciami a komparatívna genomická 
analýza potvrdila že bakteriofág MSF1 je samostatne žijúcim analógom profágov 
v genómoch E. faecalis. 
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