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V práci sme hodnotili nodulačnú schopnosť, početnosť, metabolickú diverzitu a priemernú utilizáciu zdrojov uhlíka rizosférnou mikrobiálnou komunitou pri klonoch A5-3-3, GTL4/402-2 a GTL4/404-1 transgénnej lucerny siatej s vneseným génom AMVcp-s pre plášťovú bielkovinu vírusu mozaiky lucerny (1(. Ako kontrola bola použitá parentálna nemodifikovaná línia SE/22-GT2. Na hodnotenie potenciálneho vplyvu transgénnych rastlín na pôdne mikroorganizmy sme využili kombináciu dvoch metód, a to kultivačnej a biochemickej využívajúcej systém Biolog® (Biolog Inc., USA). Po ukončení aklimatizačnej fázy boli mikropropagované klony transgénnych a netransgénnych rastlín lucerny pestované v dvoch substrátoch: neutrálna pôda, pH 7 a kyslá pôda, pH 4, a to v sterilnom a nesterilnom variante. Pred vysádzaním klonov  sa  vykonal mikrobiologický a biochemický rozbor nesterilného variantu zeminy. Pri hodnotení nodulačnej schopnosti sa podložie rastlín pri výsadbe inokulovalo bakteriálnymi kmeňmi 4T5, 7T11, 7T4, 4T8 a D113 Sinorhizobium meliloti, vyznačujúcimi sa vysokou účinnosťou, agronomickou výkonnosťou a toleranciou voči nízkemu pH v in vitro testovacom systéme. Vo všeobecnosti sa transgénne klony s vneseným AMVcp-s génom vyznačovali vyšším počtom hrčiek a aj obsahom celkových dusíkatých látok v porovnaní s kontrolnými nemodifikovanými líniami v kyslom aj neutrálnom substráte. Najvyšším počtom hrčiek s najvyššou aktivitou z celkového počtu sa vyznačoval klon GTL4/402-2 v neutrálnej pôde a klony A5-3-3 a GTL4/402-2 v kyslej pôde. Štatisticky významné rozdiely medzi geneticky modifikovanými klonmi lucerny siatej s vneseným AMVcp-s génom a izogénnou nemodifikovanou líniou SE/22-GT2 v početnostiach kultivačných skupín boli pozorované v rizosférach klonov GTL4/402-2 (v množstve bakteriálnych spór, rizóbií a celkovom počte kolónietvoriacich mikroorganizmov) a A5-3-3 (pri celulolytických a denitrifikačných baktériách). V neutrálnej pôde sa najvyššou metabolickou diverzitou a priemernou respiráciou C-zdrojov vyznačovali nemodifikované klony genotypu SE/22-GT2 a v kyslej pôde zasa modifikovaný klon s vneseným AMVcp-s génom GTL4/404-1. Funkčná hustota mikrobiálnych spoločenstiev a utilizácia C-zdrojov sa zvyšovala priamoúmerne s časom bez ohľadu na pôdny substrát v rizosférach všetkých sledovaných transgénnych a netransgénnych klonov lucerny.
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